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Doc. Dr. Sefayet Karaca'nin ilk yazar olarak yuruttugu “DNA methylation signatures link
neuroimmune pathways to generalized anxiety disorder and COVID-19” arastirmada,
noro-inflamasyonda rol oynayan ortak epigenetik mekanizmalar, yaygin anksiyete
bozuklugu ve COVID-19 6rnekleminde incelenmistir.

(;allgma 5 farkli etnik kokene sahip > medRxiv [Preprint]. 2026 Jun 4:2026.06.03.26354830. doi: 10.64898/2026.06.03.26354830.

(AFR, AMR, EUR, SAS, EAS) 1130 Shared epigenetic regulation acting on neuroimmune
katiimci ile gerceklestirilmistir. pathways contributes to the comorbidity between
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katiimcinin genom capinda iliskilendirme (GWAS) verileri ile birlikte analiz edilerek
kan ve beyin dokularinda kalitilan metilasyon (genetically regulated methylation) bélgeleri
arastinlmistir. Cok katmanul analizlerle, GAD ve COVID-19 ile iligkili 40'tan fazla ortak
epigenetik pattern, 22 ortak DMR, 17 kolokalizasyon sinyali belirlenmistir. MAPT, HLA-B,
MICB ve HLA-DPB1 gibi gen bolgelerinde saptanan bulgular, nérolojik mekanizmalar ve
bagisiklik yanitlari arasinda paylasilan molektler yolaklarla iligkili yeni bilgiler ortaya

koymustur.



